
MERKEZDE YÜRÜTÜLEN PROJELER

	Proje Adı
	Yürütücüsü
	Desteklendiği Fon
	Başlangıç Tarihi
	Durumu

	Protein-Protein Etkileşim  Etkileşimlerinin Arayüzlerinin Dinamik Karakterizasyonu
	Türkan Haliloğlu
	BAP
	2009
	Yürürlükte

	Protein Esnekliği Üzerine Geliştirilecek Hibrid Algoritmalar ve Uygulamalar
	Pemra Doruker Turgut
	TÜBİTAK
	2009
	Yürürlükte

	Protein Etkileşim Haritalarının Üretilmesi ve İncelenmesi
	Can Özturan
	TÜBİTAK
	2007
	Yürürlükte

	Transkripsiyon Başlangıç Mekanizmasının Aydınlatılması;  Yapısal Değişimler ve Mekanizmayı Etkileyen Önemli Faktörler 
	Yusuf Tutar
	TÜBİTAK
	2008
	Yürürlükte

	Design of Chemical Sensors and Detoxifying Drugs for Protection Against Nerve Agents
	Türkan Haliloğlu
	NATO
	2007
	Yürürlükte

	Protein-Protein Etkileşim Bölgelerinin Makine Öğrenmesi Metodları Kullanılarak Tahmini
	Türkan Haliloğlu
	BAP
	2008
	Sonuçlandı/ 2009

	Protein-DNA Etkileşimlerinin Modellenmesi ve Simulasyonu
	Pemra Doruker
	BAP
	2008
	Sonuçlandı/ 2009

	Proteinlerde Katlanma Süreçlerine Robot Hareket Planlama ve Yöngüdüm Bazlı Yaklaşım
	Türkan Haliloğlu
	TÜBİTAK
	2006
	Sonuçlandı/ 2009

	COSBIOM

	Türkan Haliloğlu
	Avrupa Birliği
	2005
	Sonuçlandı/ 2009


MERKEZ ÜYELERİNİN MERKEZ AMAÇLARI ÇERÇEVESİNDE KATILDIKLARI BİLİMSEL TOPLANTILAR
	Katılan Merkez Üyesi
	Toplantının Adı
	Düzenlendiği Yer
	Tarih
	Sunulan Bildirinin Adı

	Türkan Haliloğlu
	Fourth CAPRI Evaluation Meeting
	Barcelona, İspanya
	9-11 Aralık 2009
	Özbek, P., Soner, S., Chen, N., Kalman, M., Ben-Talb, N., Erman, B., Haliloglu, T., “Dynamics and evolutionary conservation of inter- protein interfaces aid in the detection of native complexes amongst docking decoys”

	Pemra Doruker Turgut
	International Max Planck Research School on Theory and Simulation of Organic and Biological Systems
	İstanbul
	30 Ağustos - 4 Eylül 2009
	“Protein Structure, functions and interactions“




	Türkan Haliloğlu
	1st International Conference on Computational & Mathematical Biomedical Engineering
	Swansea, UK
	29 Haziran - 1 Temmuz 2009
	“Binding by elastic network models“



	Viktorya Aviyente
	DFT09   
	Lyon, France 
	31 Ağustos – 4 Eylül 2009
	“Origins of the enantioselectivity in cinchona alkaloid catalyzed [1,3]-sigmatropic rearrangements”

	Viktorya Aviyente
	The 12th European Symposium on Organic Reactivity- ESOR XII
	Haifa, Israel

	6-11 Eylül 2009

	“Origins of selectivity in pericyclic reactions binding by elastic network models“



	Pemra Doruker Turgut
	Seminer
	Koç Üniversitesi,
	7 Aralık 2009
	“Hierarchical modeling and simulations of biological supramolecules“
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BASIMDA VEYA YAYINA SUNULAN ESERLER

Yeheskel, A., Haliloğlu, T., Ben-Tal, N., “Independent and cooperative motions of the Kv1.2 channel: Voltage-sensing and gating.”, Biophys Journal, 2010. (Kabul Edildi)
Haliloğlu, T., Ahmet, G., Erman, B., “Predicting the important residues and interaction pathways in proteins using the gaussian network model application to binding and stability of HLA proteins”, PloS Comput Biol, 2009. (Yayına Gönderildi)
Tozluoğlu, M., Karaca, E., Nussinov, R., Haliloğlu, T. “A mechanistic view of the role of E3 in sumoylation” Plos Comput Biology, 2009. (Yayına Gönderildi)
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MERKEZ’IN 2010 YILI IÇIN YILLIK ÇALIŞMA PROGRAMI
Yürütülmekte olan araştırma projeleri yapısal biyolojide, protein dizisi, yapısı, yapısal dinamiği ve işlevi arasındaki bağıntının anlaşılmasına yönelik özgün yöntemlerin geliştirilmesini ve bu yöntemlerin: i) yaşam bilimlerinde önemli olan biyolojik sistemlere uygulanmasını ve bu sistemlerin çalışma mekanizmalarının anlaşılmasını; ii) biyolojik yapıların genel içsel işleyiş mekanizmalarının araştırılmasını amaçlamaktadır. 
Bu çerçevede çalışmalarımız 2010 yılında PRC olarak önemli olan performans kriterlerimizi büyük ölçüde sağlayacak şekilde devam edecektir. PRC’nin en önemli hedefi yaşam bilimlerinde hesapsal biyoloji alanında Mükemmelliyet (Center of Excellence)  Merkezi olma niteliğinin korunması ve geliştirilmesidir.

PRC Olarak Performansımızın En Önemli Kriterleri:
.Üretilen özgün yayınlar ve bu yayınlara alınan atıflar,  

.Çalışmaların bilimsel toplantılarda sunumu ve geliştirilen özgün algoritmaların PRC web sayfasından sunucular veya hazırlanmış paket program ile alandaki araştırmacılara sunulması,
.Yurt içinde ve dışındaki gruplar ile ortak bilimsel çalışmaları başarı ile yürütebilmek ve yenilerini başlatabilmek,
.PRC’nin uluslararası bilimsel ağ yapısı içinde konumunun arttarak kuvvetlendirmeye yol açacak faaliyetlerde bulunmak. Örneğin; bilimsel yarışmalarda yer almak,
.Konuşmacı olarak alınan davetler,
.Bilimsel çalışmalarımızın başarılı bir şekilde yürütülmesi için yurt içi ve dışı kaynaklardan hazırlanan proje önerileri ile sağlanan parasal destek (Devlet Planlama Teşkilatı (DPT), TÜBİTAK, Avrupa Birliği Çerçeve Programları, NATO, National Institute of Health (NIH), National Scientific Foundation (NSF) ve benzeri); desteklenen projelerin sayısı,
.Mezun olan yüksek lisans ve doktora öğrencilerinin kariyerlerinin bir sonraki aşamasında- Üniversite, Araştırma Merkezi ve İş alanları- edindikleri konumlar.

MERKEZDE YÜRÜTÜLEN BAŞKA FAALİYETLER / BAŞARILAR
Uluslararası bir ‘docking’ yarışması olan CAPRI (Critical Assessment of Prediction of Interactions)’ye katılmış olduğumuz dönemlerde grubumuz bu yarışmaya katılan gruplar arasında en iyi başarı gösteren gruplar arasında yer almıştır. CAPRI’de, bağlı olmayan yapıları verilen proteinlerin bağlı yapıları tahmin edilmeye çalışılmaktadır. ‘Tahmin ediciler’in (predictor) gönderdiği yapılar arasından skorlama yapanlar en iyi 10 modeli seçmekle yükümlüdürler.  2001’den beri süren CAPRI yarışmasına 2009’dan itibaren Haliloğlu grubu olarak katılmaktayız. 16. turda başladığımız çalışmalarla yeni bir bakış açısına yer vermiş, Merkezi’mizde geliştirilmiş olan Gaussian Network Modeli’ni (GNM) ilk defa ‘docking’ başarısı tayini için kullanmaya başlamış bulunuyoruz. Konu ile ilgili yapılan 4. CAPRI toplantısına Türkan Haliloğlu ile katılınmıştır.
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BOĞAZİÇİ ÜNİVERSİTESİ POLİMER UYGULAMA VE ARAŞTIRMA MERKEZİ FAALİYET RAPORU             

















